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Traduction 4aa sl
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code génétique: 4 el 3 8&l iy s.1.1

Jaly Lidig ADN alule Jaly Lal) olacal &y gmell Lealing Al 380l degleddl 38 pam
- il (e Aluls 4 (555 ADN 2ol g8 Al

il il Ly o 68 Al dilaall Coia ol Expressions des génes uall juaill mlaias Jesaio
Al Jals dabaal Caslda gl e Al culin gyl 308555 el

Alee 2ol g Alule Jid A GARN 35 3a 34135 3l 53 ARN ) ADN (e desleall i
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A8l 5_adl Lalad 2.1

e s pald i (mes Y suingcodon s 8 _gdll auly el @ e

(4° =64 codon) s i 64 & s<i ax o} ARN 5l ADN (5550l gamanll 45551 ae) b a0 oSy
(2 51 a8, JSall) clisg ol S 5 8 s AN el (maa 20 aes 1
lacle 4yl (mlaall 0S8 3 adal Yl (alaal) aae e S0 el sae )6
dégénérescence o dualdll sda i .ol &l e daell a5 Tryptophane s Méthionine
paeall uii axd S &S and L el 020 o 4805l 55880 sda ) redondance
Jisi ACU, ACC, ACA, ACG <l jaall Jie Ll Jua Leds Synonymes cibsl ye sl
et g 3 8y sac il b Aglana) < el o GDUAY) (S L Thréonine sl aesl)

-Position flottante  Uall a8 sl

Sle sl (e Y oael gl Aluly Gl o Cuay e ahall il e a8 e aaen Jliy
s b chaial aleal it L 61 &8 y_eall 5k 64 (e 5k Bl aleadl Alula
ai g LS Jelin s Al palesl i Y UAG, UGA JUAA :dgndl ol gd Eobl

codons de gl < jis o Al G jid e ) oS WS Stop sl @alad dulesl

. terminaison ou codons d’arrét
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G e lay ) 3 a0 a5 Méthionine  iaeY) Gaeall 3 a8 Jid AUG 3 jsdl
fay @lae afiw aae <8 codon Start sl codon dinitiation Al 3 ki and (gl
Yl Gamaall sy Jg el Gax 4 oSl Méthionine Yl aeally
.EaY Méthionine
D el B K tdll Ao 3 ,ladl saclill ey el e Y ac) 8 ALl e 18D
codon  Ajall 3,858 3ol B Als je cend A e Ac gene JS8 L AN e aaalas
O A el il s e W g sl i Al Alull se) il dls je 23a8 A s dinitiation

coig ol aalanl et Y S5 code stop sl o < gil) el g Glacal Jidl Legld

ddall A codon dinitiation elail 3 8dy Bagasall AN (e B il de ganall e

.Open Reading Frame (ORF)4a siia 3¢l 8 4la jay 43lgill & code de terminaison ¢\l 5 58 ¢

J,]J;:\J :\Aj.'\s.d\ 'E;\Jﬁ\ dﬁ‘)—“ Chﬂ‘ ‘_As I | S “;A}.'\:\;J\ S| G_A‘)g JLL:J ‘f

clig gl jain A ADN Judlw

Universalité du code 5 _ji&ll 4lle .3.1

O B85 Qe Jextind Al Gl I8 ey dalle dday Wi 380 50 3 80 et

U axh A 5 el 4 AV e Wls asg o1 Al gmlal) g il
OSap O ¢ LB o 20 (e ssiny ADN (e s agis aag LS v il
3 asll Al 7 jaf G juatl) alaaad LApulall A8l 5 He8N Aaually Sl eI ey 3daaDla

. Stop 4leall 3,83l 5 Start zgalll
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Jala Tryptophane sl (el i lgld a5 i a0 Al UGA 4500 Diad
5_ke o4 Arginine @.&\ gaeall jii Al AGA 5 AGG 388l fpa (8 . L yai o il
Jala ,ad Isoleucine @.&\ oaenll sale jain Al UAA 5ill 5 Stop < b e

. Méthionine ;i) (aeall b s Sl

il Goany dea s oSl LS L Glhe Lolas Jiad Upa oSlall o8 dlay <l il sda e
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Premiére position 'Deuxiéme position Troisi¢me position
(extrémité 5') (extrémité 3')
U C A G

u Phe UUU SerUCU TyrUAU Cys UGU
Phe UUC SerUCC TyrUAC Cys UGC
leu UUA SerUCA  Stop UAA Stop UGA
Leu UUG SerUCG  Stop UAG Trp UGG

C LeuCUU ProCCU  HisCAU  Arg CGU
Lea CUC ProCCC  HisCAC  Arg CGC
LuCUA ProCCA GlnCAA Arg CGA
LeuCUG PoCCG  GInCAG  Arg CGG

A e AUU ThrACU Asn AAU  Ser AGU
fle AUC  ThrACC  Asn AAC  Ser AGC
lleAUA ThrACA LysAAA  Arg AGA
MetAUG ThrACG Lys AAG  Arg AGG

G ValGUU AlaGCU  Asp GAU  Gly GGU
ValGUC AlaGCC  Asp GAC  Gly GGC
ValGUA AlaGCA CluGAA Gly GGA
ValGUG AlaCCG CluGAG Gly GGG

O>Nc o>»nNnc O»Nce O>»NcC

Phase delecture |. §/-AUG ACU MG AGA WCC GG Y

— W— — W— —

UAG, UGA, UAA = Stop ; AUG = Methionine

A8 sl 5Ral 11 4B Jed
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gLl asisul) s sie o ouig ol Galaal Ay pall AaY) mleaV) Jeay 8L ARNE 458
. ARNM Zaksd Gi b e cafiall s il

Isoaccepteurs ew Lo ) ARNt 85 o aaall o aalsy hadiy o sl Gaea O9 (S
(3 AL JSal) ped (mea JSV Ae il il Y e Gaen
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Reconnaissance des codons < jadll Je i pil 2.2
Anticodon 3 aall aslcas s ARNM 3_eill ALeSall ael gdll o o 530 o8 il el e oyl
Aol Bt ol aa s 5 A paleal) g ey g3 ARNE e 33 sl
Chuad e iU o S Ay (aleaYl dulel o e 0EQENErE ADad A 5l 5 aalls
5 Aledll 8 sacldl oY ) dcaeay dials 500 e 581 e e of ARNE O oSy
sihall e alSn il 5,aal 3¢ Al aol gl Cabidie <y of Sas Anticodon il sliad
.Flottement.
daa il Jal ja.3.2

dInitiation slaisyl oo dal e SO a5 8ol diia 5 Ay e IS die daa il g
dacbuall Clisi gyl (e Ao gane dls ye IS Gt . Terminaison 4\l s Elongation aluauy!
.Protéines auxiliaires
GTP 5 (Adénosine triphosphate) ATP Jlas e daa ol 4 DU d8all o ga
.(Guanosine triphosphate)
glaiy) As j0.1.3.2

Gakaill (5 gime e ARNMY 5 sall Luas ol san gl it Cufy Ao i) dlee fag
vie 75 Al s euilill g gie e 5 8l A8y 2ie Shine-Dalgamo(5’AGGAGGU3”)
Jxuadl ARNE 5 AUG Ul 3 83 e G s enaval sas ol jales @y aay 3 gill i
dixe JSl Jay » 3 5 ARN initiateur Methionine (Met-ARNt) o siie ¥} aeall

axlas ) Amine dc sese dlal Jaey (Met-ARND) ofd sl dgly xe Wl Lol
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A gdsadli Py A adl gall jeday Las oV dinay byl e g 3oyl 5o gl cond Jag 5 o lnifll] sy
iy IS 3 A adsd G4 g6 aaARN t 0 Jan Met-ARNt il o Jady
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A sl Jals ARNE Jsao die ganty 2l EF-TU sl il Ay vie i) Jale pams

(6 55, 0Sa))  EF-TU aas e ET-TSdens . GDPw asiye EF-Tu ek s GTPU %

EF-TU/GTP diaall Jsdi sule) 16 a8, Jsid)

EF-Tu JMilaa 150 eEFL Jalall caaly ¢ 3l gill 4 nie L

5 G ARN t e afiall (AU Jas yé ¢ 20Ul 5 alll Y a5 su ol Jin duaiall dda il JSES ax
550 ol 5 Jese il ARNE A sl Jany 150l ARN E aleg) 23 o Padsall ) Jiy
LAy

sie W . GTPUs (il 5 EF- G sacluw translocation Jlamwyl &y « sl sll 3y aie
Alde Hsa eEF2J (a3l gl Adias
Gy AS i U8y g Bl et 3 Sleg Ssall e e el Adand g ARNM a5 of oSy
.Polysome

elgaily) Ua e .3.3.2

A pdsal el delse Jaam dun A adgall 8 el 388 Jad vie das il Als ye gi0
Sle Ayse RF3 5 RF2 RFL Julsall &8 Ecoli xie Lol s jpad e Cuan
die Algdll Ly . eRF ewy el dleal amy g aaagie sl Aiia vie Wle gVl

(7 B, JSAN) Hoahg o s dsull daadly ¢ Aas il Al ol
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daaa i) dag La cdgans
A aselae Adlaly COLnedll Calide S G afwdl dae Judld oS4 dea i ddee am

a5 .Clivage protéolytique sl Jlas 5oy o didY) (mlaaSU CJ 5 NJ Al Judlll

ol il Jalis QLY & )5 pum CObaatll jamy (465

T8 Gl BB ettt e e e e e ea b e e e et et e e ettt e e et aeeeetaeeetaeeaareeeaeeeareeenaeeeeraeeas 101



il padll adatiz B Jeadll L Matiere : BMC (L3 B.P.V.) U.C.1
il il adati: Galil) Juadl
Régulation de I’expression des genes
B gl Ay e ) i) aliin 1

Sl il g B Lol reansy Lo agl) lind La W) @i Y ) Ay Liliom iy L 5S4 o 65
b Dalall iyl Gl lee. ol Aty cliadl @395 AaS s o Lol ey . Adapadll

PG Jame opl o Jaad o Jalse 52ed Sy . s ol 4S5l L Gala)
Gl e Jama v
ARN M 2253 (a3 v/
daa Al Jaaa 5 v

Gl aplati 38yl A8 e 2aY) e VI a3 S

LSl alia aydaii 1.1

ailla g ld g yll Hadt g A8 e ddiay olati Sl g opéron JSS e b iSll Glis alaea o0 5
b Al cley 30U ain Al opéron lac Jie Al 5 Ziall opéron inductible J A i

Sl oda Jelin sale Aawd gy Cant Al g Al ALl

IR ENGRN Cilay 3 i L3l opéron tryp e opérons répressible 4kl opérons W

atténuation  Caiadl ddee Adaud g1 o Aludull el il Leaslal ()5S 5 (5 gendl (BT ALl
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Opéron lac .2.1
Ecoli LSy Lealiag Al il 33l el Ay (lac Z, Y, A) <lia &35 opéron 13 auay

promoteur ba g euie iy e liall bl Fuii L Lactose  ASOU S sl il

. lactose ddaud ¢ s aadats 55$9  unique

Jsaall i 3amy Les Lactose j5SOU 29ag & répresseur lac il allolactose <y
S8 asasdl  lactose S JS Jlexinl a3y Lexie Wl ety ol opéron A zewy s opérateur lac
JRA) pendll Alee a8 g5 g opéron lac « Ll ) e ) 0@ répresseur lac adall 3 gay Jauigl)

(L3

Promoteur mw

T T -

m Z | v | wa ]

ARNm

l’ Le répresseur lac se fixe 4 1"opé-
rateur of inhibe la ranscription

@ des génes lac Z, Y ot A

Protéine

répresseur lac

=]
Promoteur Promoteur Opérateur

lac | lac
|

l o
-h‘im lac 2 [1““1 u:.\_]

Trarscription des
1 gines lac activée

A I'inducteur et pert s
capacité de fixation 4
I"opérateur lac —— ——

ARNm Tne

. Inducteur = allolactose

inducteuréiaa) (b) 3535 4l (a) b 4 opéron lac adaii :1 a8, J<il)
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Répression catabolique axgll b 3.1

Gy Cua Glucose ) sSslall Sussay 8 opéron lac aies E.coli b S means Al ANV 8

dac puugell Je o 45y, opéron lac aie geudll 405 AMPC e CAP (3 5
adényl cyclase sl adénylate cyclase Jasfiiy a5y 53 ¢ S slall daud 50 3 5 oLy

o3l Bl YL CAP iyl aiey Lea Glucose jsSolall Swagag 8 AMPC S 55 (il
&8 AMPC S 5 ol s gl 8 Glucose (aidsy Laxie (K1, L8 opéron  Fwiy s Promoteur lac

.0péron e 4y Promoteur lac sle CAP g

IV sa 5sSslall gl laull 8 58S 5 5Sslall e IS aag 1Y 4 angd) i Aee (e

(2 s S8 Jaxing 53

Inhibition par __\&

le :_'lllu‘\u

\.ix‘ﬂ}:”‘(' k;l'.l(\)\k' T ¢cAMP l

cyclase

ATP > . \\“3 ('vhumcl cAMP T

&E\QN lac Z lac Y lac A

site Promoteur Opérateur
de fixation lac lac La fixation de CAP-cAMP
de CAP augment la transcription de

I'opéron lac

ARNm lac

opéron lac J agdl hanlii 12 a8, Jedd)
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Opéron tryp .4.1

Sl Ay g pall Gl 3Y L8 Ay g umie Aol g0 A3 puie Gl 5 opéron 1aa auay
tias tryptophane dgay A tryp Jssall e tryp répresseur  Jadall <y tryptophane
G o by il A& tryp répresseur badidl Jaxy Y tryp be AL opéron fead (o))
(3 8, JLal) opéron

Opérateur trp

Répresseur trp Pmmotleurtrp |

|
A [ elofcjeal]al

r l
= \\N wins

Répresseur up .
actif . 1
4 ) Enzyme de biosynthése du tryptophane

® Le répresseur trp acaf se fixe 3 I"opérateur trp et
Rm:r trp , . Teyptophane infube la transcription de |"opéron trp
inacti : ‘

opéron tryp: 3 a8 Jsil)

Atténuation J) jia¥) 4l 5.1

o3l (s A8l ) ADN Judlad (S . opéron tryp sl Sl Jaaxy andatill (pe A1 38 e
Ld 05 Y alls el elule (e b S 4nS 5 JS8 e 5506 (56 o opéron tryp J ges Jsls
&b BALE B Athia (5 gt Agdesdl 6B Gy lan Bomea 058 Sy mull dle o il
G o) ARN polymerase] (Sa: tryp S i coend Laaind o tryp &4 e enamont Al

A S prany 5oaS s (S gie U asisoll S e Ao e oS 1y dilaid
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il il it Gl el o Matiére : BMC (L3 B.P.V.) U.C.1
alSe 8 deady assul OB ¢ Gl tryp iy ¥ Laie W Lela) Al e iad ) 5 el
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